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 چکیده

رغد  واکسیناسدیون گسدترده کده علدیاسدت هدای مهد  در صدن ت پدرورش طیدور بیمداری برونشدیت عفدونی از بیماری

کندد. هدد  از اید  اید  صدن ت در کشدور و دنیدا تحمیدل مدیهای صن تی سدالیانه خسدارات ااتصدادی سدنگینی را بدر گله

تنفسددی و تلفددات  دارای علاسدد هددای گوشددتی تجداری برونشددیت عفدونی در گلدده میددزان ابدتلا بدده بیمدداریمهال ده شناسددایی 

 1318 سددا و جنددو  ایددران در  یمرکددزمندداط  مزرعدده مددرز گوشددتی مبددتلا بدده سددندرم تنفسددی در  35ت ددداد از  .بددود

مدراز ای پلدیبررسدی حضدور ویدروس برونشدیت عفدونی بدا روش واکدنش زنجیدرهبدرای تهیده و  نای و کلیده تهای بافنمونه

 مددورد 15مزرعدده  35فراوانددی شناسددایی ویددروس برونشددیت عفددونی در مجمددوع از  م کددوس ارزیددابی شدددند.ای آشددیانه

 1ا  ژن پددروتئی  اسددپای یددابی پارشددیهددای برونشددیت از تددوالیت یددی  ژنوتیدد  ویددروس بددرای ( بددود.درصددد 85/42)

اسدداس آنددالیز فیلددوژنی  گردیددد. بددر 2اسددتفاده شددد کدده نتددای  منجددر بدده شناسددایی دو ژنوتیدد  ماساچوسددت و واریانددت 

رو بده افدزایش  هدای اخیدرسدا  کشدور طدی درفراواندی آن  گیرندد کدهادرار می -GI 23 ودمداندر د 2های واریاندت ویروس

هددای واکسدد  سددروتی  ماساچوسددت در یدد  هددای ماساچوسددت جدددا شددده از لحدداآ فیلددوژنی بددا ویروسویروس اسددت.

بیدانگر اید  حاضدر نتدای  مهال ده ها نیداز بده مهال دات تکمیلدی دارد. زایی اید  جدایدهکلاستر ارار نداشتند ت یدی  بیمداری

منجدر بده تواندد فدونی هم ندان ویدروس مدیعلیده بیمداری برونشدیت عگسدترده رغ  واکسیناسدیون علیدر کشور است که 

 های واکسینه شود.در گله حتی بیماری

 ، گله گوشتیمرازیپل رهیواکنش زنج ،یسندروم تنفسی، عفون تیبرونش :کلیدی واژگان

 

 

                                                           
 motamed62@yahoo.comپست الکترونی  نویسنده مسئو  مکاتبه:  *
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 مقدمه

برونشیت عفدونی ید  بیمداری عفدونی حداد و بسدیار 

ماکیددان بددا گسددتردگی جهددانی اسددت کدده از نظددر واگیددر 

شددته و از جملدده عوامددل ااتصددادی اهمیددت زیددادی دا

ایجدداد کننددده کمددپلک  تنفسددی در ماکیددان محسددو  

. تولیدد صدن تی و متدراک  طیدور باعدم افدزایش گرددمی

رغدد  سددرعت انتقددا  بیمدداری و تشدددید آن شددده و علددی

هددای بیمدداری در واکسیناسددیون گسددترده هنددوز طغیددان

عندوان دهدد و اید  بیمداری را بدههای تجاری ر  مدیگله

هددای صددن ت طیددور حتددی در تددری  چددالشیکددی از مهدد 

اسددت. ارگددان هددد   دهکددرکشددورهای پیشددرفته بددد  

تلیددا  دسددتگاه تنفسددی و هددای اپددیویددروس سددلو 

بیمددداری  هاینشدددانه بدددوده و ماکیدددان تناسدددلی-ادراری

بسددته بدده سددویه ویددروس ممکدد  اسددت شددامل درگیددری 

عهسدده، سددرفه، دیسددترس تنفسددی، را   ،دسددتگاه تددنف 

ضددای ات تنفسددی و افددزایش ضددریب تبدددیل خددورا ، 

گدذار و مدادر افدت تولیدد تخد  های تخد و در گله کلیوی

و دفرمیتدددی و کددداهش کیفیدددت داخلدددی و خدددارجی 

 133 هددا متغیددر باشددد. واگیددری بیمدداری تددامددرزتخدد 

صدورت همدراه  درصدد در 53درصد و تلفدات تدا بدیش از 

 باسددیلوزشدددن بددا عوامددل پدداتوژن تانویدده از جملدده کلددی

ویددروس بیمدداری برونشددیت  .(1)گددزارش شددده اسددت 

ویدددروس از جدددن  گامدددا کروندددا  RNAعفدددونی یددد  

پددددروتئی   4آن  kb6/22ویددددروس اسددددت و ژنددددوم 

کندددد. ( را کدددد مدددی NوS ,E ,M ) سددداختاری

توسدد  آنددزی  پروتئدداز سددلولی بدده دو  Sئی  گلیکددوپروت

شدود کده تحدت واحدد شکسدته مدی 2Sو 1Sتحت واحد 

1S کنندده و حداوی هدای خنلدیبدادیمحر  تولید آنتدی

هدای ت یددی  سدروتی  ویددروس و عامدل اتصددا  تددوداپدی

تدری  راه کنتددر  بده رسدپتور سدلو  میزبددان اسدت. مهد 

 هددای زنددده تخفیددگبیمدداری واکسیناسددیون بددا واکسدد 

حدت یافتده و یدا کشدته اسدت کده همیشده بدا موفقیدت 

تددری  دلایددل درصددد همددراه نیسددت. یکددی از مهدد  133

شکست واکسیناسیون عددم وجدود ایمندی متقداط  بدی  

( 2) هدای مختلدگ ویدروس بدا سدویه واکسد  اسدتسویه

کددی تیچددرا کدده ویددروس برونشددیت عفددونی از لحدداآ ژن

ترکیبی بسددیار متغیددر بددوده و از طریدد  موتاسددیون یددا نددو

هددای در حددا  تغییددر و تحددو  و تولیددد واریانددت مرتبددا 

ژنیکدددی اسدددت. مانیتورینددد  جدیدددد ژنتیکدددی و آنتدددی

هددای برونشددیت عفددونی در مندداط  مسددتمر ویددروس

مختلگ جغرافیایی به منظدور تهیده نقشده تندوع ژنتیکدی 

(genetic diversityو شناسدددایی منشددد )و گسدددتردگی  أ

هم نددی  آنددالیز  ،هددای ویددروس اهمیددت داردژنوتیدد 

ژنتیکددی در ت یددی  بهتددری  برنامدده واکسیناسددیون بددا 

ف ددا ( کدداربرد دارد.  هددای رایدد  )زنددده یددا غیددرواکسدد 

بددده منظدددور  1S ژن  coding regionآندددالیز  م مدددولا 

ت یددددی  ژنوتیدددد ، مهال دددده ارتبددددا  فیلددددوژنی و 

شددود هددای برونشددیت انجددام مددیاپیدددمیولوژی  جدایدده

و ت یددی  ژنوتیدد   ردیددابیر (. هددد  از مهال دده حاضدد3)

هددای گوشددتی هددای برونشددیت عفددونی در گلددهویددروس

تنفسددددی و بددددا سددددابقه های نشددددانهتجدددداری دارای 

 .باشدمیایران  واکسیناسیون در

 مواد و روش کار

ایدد  مهال دده بدده صددورت مقه ددی از ابتدددای سددا  

انجددام گرفددت. جم یددت هددد  مددزارع طیدددور  1318

تنفسدی و تلفدات ی های درگیدربدا نشدانهگوشتی تجداری 

 یهادر اسددتان مزرعدده مشددکو  35مجموعددا  از  .بودنددد

 انجددام بددرداریاصددفهان و بوشددهر نموندده زد،یدد ،یمرکددز

سددابقه واکسیناسددیون علیدده بیمدداری  هاتمددامی گلددهشددد. 

 را داشتند. برونشیت عفونی

پرنددده  13از حددداال در هددر مزرعدده  برداری:نمونههه

 درگیددری تنفسددی، بددا نشددانه تددازه تلددگ شددده یددا مبددتلا

و لددوزه سددکومی بدده صددورت  و کلیدده هددای نددایبافددت

گیددری و بدده آزمایشددگاه منتقددل نموندده تجمیدد  شددده

هددای بافددت پدد  از همددوژن شدددن در شدددند. از نموندده

بیوتید  ( حداوی آنتدی =pH 2 /2بدافر فسدفات سدالی  )

( + آمفوتریسددددی سددددیلی  استرپتومایسددددی )پنددددی
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 .( تهیه شدW/V) درصد 23سوسپانسیون 

یون نسددسوسپا : cDNAو سههنتز  RNAاسههت راج 

دایقدده سددانتریفیوژ  13بدده مدددت g 1533بددافتی بددا دور 

بددا  RNAمددای  رویددی بددرای اسددتخرا. میکرولیتر 233و 

 Viral RNA Extraction Kitاسددددتفاده از کیددددت 

آلمددان طبدد  پروتکددل توصددیه شددده  Rocheشددرکت 

اسدتخرا. شدده تدا  RNA اسدتفاده شدد.کارخانه سدازنده 

گدددراد درجددده سدددانتی -23زمدددان اسدددتفاده درفریدددزر 

-xبددا اسددتفاده از کیددت ) cDNAنگهددداری شددد. سددنتز 

TMMix(Taq),Bio Fact -PCR Pre-step RT2 و )

MLV -Mو آندددزی   Random hexamersپرایمدددر 

 RTase میکرولیتددددر  23در حجدددد  نهددددایی(RNA 1 

 13میکرولیتددددر،  Random Hexamer 1میکرولیتددددر، 

دایقدده  13(و برنامدده دمددایی mix XRT2  میکرولیتددر

ایقدده د 5درجدده و  53دایقدده 53گددراد،درجدده سددانتی 25

 درجه انجام شد. 85

 

 مش صام پرایمرهای استفاده شده در تش ی  و شناسایی ویروس برونشیت عفونی -1 جدول

 محل توالی پرایمر
 (5' -3') توالی پرایمر

 
 / رفرانسPCRطول محصول 

N133-F 

N132-R 

 

445-464 

831-282 

CCTGATGGTAATTTCCGTTG 

ACGCCCATCCTTAATACCTT 

 
bp352(/12) 

SX1+ 

SX2_ 

SX3+ 

SX4_ 

618-628 

1168-1148 

225-235 

1316-1325 

CACCTAGAGGTTTG T/C T A/T GCAT 

TCCACCTCTATAAACACC C/T TT 

TAATACTGG C/T AATTTTTCAGA 

AATACAGATTGCTTACAACCACC 

bp413(/11) 

 

bp313 

 

 

-RTمههراز معکههوس)پلههیای واکههنش زنجیههره

PCR )هدای مشدکو  کلیده نمونده :و تعیین تهوالی ژن

بددده برونشدددیت ابتددددا بدددا اسدددتفاده از جفدددت پرایمدددر 

 ژنحفاظدددت شدددده اختصاصدددی مربدددو  بددده تدددوالی 

( ویددروس بیمدداری برونشددیت عفددونی N) نوکلئوکپسددید

هددایی کدده در نموندده از در ادامدده (.4ارزیددابی شدددند )

ای ملبددت شددده بودنددد در واکددنش زنجیددره Nردیددابی ژن 

و بددا اسددتفاده از دو جفددت پرایمددر ای مددراز آشددیانهپلددی

(4 SX -1SX  یدد  بخددش بدده طددو )جفددت بدداز از  313

ت یدددی  ژنوتیددد   بدددرای 1ژن گلیکدددوپروتئی  اسدددپای 

 یددیدابی گردآندالیز فیلوژنید  تکلیدر و تدوالیویدروس و 

 25یی مددراز در حجدد  نهدداواکددنش زنجیددره پلددی (.6، 5)

  X13 میکرولیتدددددر بدددددافر 5/2) میکرولیتدددددر

dNTPs,8/3میکرولیتددددددر 8/3، میکرولیتددددددرMgCl2 ،

 Taq میکرولیتددر 2/3 میکرولیتددر از هددر پرایمددر،8/3

DNA polymerase،1/12، میکرولیتدددر 2میکرولیتدددر آ

cDNA)  انجددام شددد در هددر واکددنش ویددروس برونشددیت

عنوان کنتددر  ملبددت و آ  بدده H 123عفددونی واکسدد  

عنوان کنتدر  منفدی در نظدر گرفتده عاری از نوکلئداز بده

و  1. تدددوالی نوکلئوتیددددی پرایمرهدددا در جددددو  شددددند

نمددایش داده شددده  2برنامدده دمددایی واکددنش در جدددو  

تکلیددر نشدددند  PCRهددایی کدده در واکددنش اسددت. نموندده

-11دار مددرز جنددی نوبددت متددوالی در تخدد  3-5حددداال 

  یددپاسدداژ داده شدددند و از لحدداآ بددروز علا SPFزه ور 1

اختصاصدددی ویدددروس برونشدددیت عفدددونی از جملددده 

 کوتولگی و کاهش رشد جنی  بررسی شدند.
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بددا اسددتفاده از کیددت  1Sهددای تکلیددر شددده ژن تددوالی

 PCR (High Pure PCR Productاسددتخرا. محصددو  

Purification Kit , Roche, Germany تخلدددین و )

و SX 3) بددده همدددراه پرایمرهدددای پیشدددرو و م کدددوس

4SX بددرای ت یددی  تددوالی ژن دو طرفددی بدده شددرکت )

تیدددی هددای نوکلئومدداکروژن کددره ارسددا  شدددند. تددوالی

1S  ارسدددا  شدددده ابتدددداBlast  شدددده و پددد  ازAlign 

هدای بدا تدوالی Clustal Wهدا در ندرم افدزار شددن تدوالی

 NCBI GenBankدسددت آمددده در هرفددران  مشددابه بدد

database افدددزار مقایسددده شددددند. بدددا اسدددتفاده از ندددرم

2Mega. هدددا انجدددام و سدددپ  درخدددت آندددالیز تدددوالی

 Bootstrap و  Neighbor-Joining فیلددوژنی بددا روش 

 رس  شد. 1333

 

 مرازای پلیسیکل دمایی واکنش زنجیره -2ل جدو

 زمان تعداد سیکل گراد(دما)درجه سانتی مرحله

 دایقه2 1 14 واسرشت سازی اولیه

 واسرشت سازی

 اتصا  پرایمر

 افزایش طو 

14 

53 

22 

35 

 انیهت 33

 انیهت 63

 انیهت 63

 ایقهد 2 1 22 افزایش طو 

 

 نتایج

مزرعدده مددرز گوشددتی تجدداری بددا  35از مجمددوع 

بدر اسداس ردیدابی  مزرعده 15تنفسدی ت دداد  یهدانشانه

ای نوکلئوکپسددید ویددروس بدده روش واکددنش زنجیددره ژن

مددراز ملبددت شدددند. بدده عبددارتی شددیوع ویددروس پلددی

هدددای تنفسدددی گلدددهبرونشدددیت عفدددونی در کمدددپلک  

بندددی طبقه اسدداس بددر بددود. درصددد85/42گوشددتی 

Valastro ( آنددالیز فیلددوژنی پدد  از )2316و همکدداران 

های جدایدده ؛1تددوالی اسددمتی از ژن پددروتئی  اسددپای 

( از Lineageدودمدددددددان )در دو  ایددددددد  مهال ددددددده

( ویددروس برونشددیت عفددونی پرندددگان اددرار GI)1ژنوتیدد 

 گیرند:می

اسدددت کددده  GI-23ه سددده جدایددده مت لددد  بددد -1

بددده بیدددان دیگدددر  ، یدددا /like1414IS  هدددایویروس

شددددند. از نظدددر را شدددامل می 2هدددای واریاندددت ویروس

، ایدد  1تددوالی نوکلئوتیدددی پارشددیا  پددروتئی  اسددپای 

هدددای گدددزارش شدددده ابلدددی سددده جدایددده بدددا ویروس

از ایددران بددا کددد دسترسددی باندد  ژن :  GI-23دودمددان

313122_MG 313123و_ MG رضددددوی،  )خراسددددان

 133(( ارابدددددت unpublished data) 2316سدددددا  

درصددددی داشدددته و در یددد  کلاسدددتر ادددرار گرفتندددد، 

گددزارش شددده از هلنددد  2هم نددی  بددا ویددروس واریانددت 

 581232بددددا کددددد دسترسددددی  2323در سددددا  

MK درصدی داشتند.46/18شباهت 

یددا همددان  GI-1پددن  جدایدده هدد  بدده دودمددان -2

 داشددددتند ت لدددد  Massachusetts like هددددایویروس

های ماساچوسددت ایددران و کدده بددا جدایدده (.1)شددکل 

و  123Hو  52Hهدددددای واکسددددد  هم ندددددی  ویروس

فیلدددی اسددتخرا. شددده از  41Mویددروس ماساچوسددت 

( شددباهت داشددته امددا در یدد  کلاسددتر NCBIباندد  ژن )

 (.1ارار نگرفتند )شکل

https://www.sigmaaldrich.com/content/dam/sigma-aldrich/docs/Roche/General_Information/1/high-pure-pcr-product-purification-kit.pdf
https://www.sigmaaldrich.com/content/dam/sigma-aldrich/docs/Roche/General_Information/1/high-pure-pcr-product-purification-kit.pdf
https://www.sigmaaldrich.com/content/dam/sigma-aldrich/docs/Roche/General_Information/1/high-pure-pcr-product-purification-kit.pdf
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nucleotide/MK581207.1?report=genbank&log$=nucltop&blast_rank=53&RID=ZURPCWXC013
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های این مطالعه هایلام شده اند. های است راج شده از بانک ژنی. جدایهبا سایر ویروس IBVهای جدایه 1Sآنالیز فیلوژنتیک قسمتی از ژن  -1شکل 

دهد. درخت دهند. خطوط افقی تعداد جایگزین نوکلئوتید را به ازای هر موقعیت نشان میهای شایع در ایران را نشان میخطوط عمودی سروتیپ

رسم شده است. بررسی  MEGA 7افزار با نر  Maximum Composite Likelihood لو مد Neighbor joiningفیلوژنتیک بر اساس روش آماری 

 انجا  گردید. 1111استرپ درخت فیلوژنتیک با تکرار بوم

 

 گیریو نتیجه بحث

یکدددی از دلایدددل شکسدددت واکسیناسدددیون و بدددروز 

هددای گوشددتی تنفسددی در گلدده هاینشددانهبیمدداری بددا 

هددای جدیددد برونشددیت واریانددتتجدداری طیددور ظهددور 

هددای رایدد  ژنیکددی بددا واکسدد اسددت کدده از لحدداآ آنتددی

مددداوم و ت یددی  ژنوتیدد   پددایش تفدداوت دارنددد لددذا

هدای در گدردش عدلاوه بدر کمد  بده فهد  روندد ویروس

( ویدددروس در ت یدددی  اسدددتراتژی evolutionتحدددو  )

کنترلددی و برنامدده مناسددب واکسیناسددیون کمدد  کننددده 

هدای برونشدیت عفدونی ضدر ویدروساست. در مهال ده حا

شناسدددایی شدددده در مدددوارد درگیدددری تنفسدددی بددده 

ت لددد   Mass type و /like/1414IS هدددایژنوتیددد 

داشتند. سدروتی  ماساچوسدت کده اندواع مختلفدی از آن 

کنتددر  بیمدداری  بددرایعنددوان واکسدد  در کشددور بدده

هددایی اسددت کدده شددود، جددزو سددروتی اسددتفاده مددی

برونشدیت عفدونی توزید   هدایبرخلا  برخدی از ویدروس
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جغرافیددایی وسددی ی در تمددام دنیددا دارد و هم نددان از 

بددا  (.1و  8، 2) شددودمددوارد بیمدداری در کشددور جدددا مددی

واکسدد  تددا همددی  چنددد واددت اخیددر  کدده توجده بدده ایدد 

تددوان شددد مددیدر کشددور اسددتفاده نمددی 2واریانددت سددویه 

هددای فیلدددی بدده ویددروس مسددتقیما  مددوارد جدددا شددده را

هددای ماساچوسددت شناسددایی امددا ویددروسنسددبت داد 

از مددوارد بیمدداری تنفسددی جدددا  پددژوهششددده در ایدد  

تفکیدد  ویددروس واکسدد  از ویددروس وحشددی  ،اندددشددده

عددلاوه در مددوارد ه . بددنیدداز بدده مهال ددات تکمیلددی دارد

هددا از جملدده نیوکاسددل، درگیددری تنفسددی سددایر پدداتوژن

نیددز بایددد در تشددخین تفریقددی  آنفلددوانزا و مایکوپلاسددما

اولددی  بددار  /like/1414ISنظددر اددرار گیرنددد. ویددروس  مدد

در  2331و همکددددداران در سدددددا   Callisonتوسددددد  

فلسددهی  اشددغالی گددزارش شددد و پدد  از آن در نقددا  

مختلددگ دنیددا از جملدده مصددر، ترکیدده، لیبددی، افغانسددتان، 

گسدددترش پیددددا ( 13و  12، 11، 13،5) عدددرار و ایدددران

در سددا   /1414IS اولددی  بددار ژنوتیدد  کددرد. در ایددران

و همکدداران گددزارش شددد. در  Hosseini از سددوی 2313

بدا توجده  (.1) بدود B/793تدری  ژنوتید  آن زمان شدای 

بده  2314آیدد از سدا  به مهال ات گذشدته بده نظدر مدی

در کشددور رونددد صدد ودی  /IS 1414 ژنوتیدد  ب ددد شددیوع

تدری  هدای اخیدر بده شدای داشته تدا جدایی کده در سدا 

 و همکدداران Najafi  شددده بددود. در کشددور مبددد جدایدده

درصددد( را در 34) تددری  ویددروسشددای  2316در سددا  

ژنوتید  هدای گوشدتی از گلده 2315تدا  2314هدای سا 

1414IS/ در حددالی کدده در فاصددله  (11) گددزارش کردنددد

و همکددداران  Hosseini 2314تدددا  2313هدددای سدددا 

را دومدددی  ویدددروس شدددای   /1414ISژنوتیددد  ( 2315)

. (1) ده بودندددکددرکشددور گددزارش  در طیددور صددن تی

Gholami ژنوتیدد  شددیوع 2312در سددا   و همکدداران 

1414IS/  ( امدددا1) درصدددد 62/66را در کشدددور Modiri 

، اسددتان کشددور 8ویددروس در  ایدد  ن فراوانددیاو همکددار

رصددد د 34/23 را 2312تددا  2315هددای در فاصددله سددا 

در هدر دو مهال ده شدیوع سدروتی   (14کردندد )گزارش 

و  25/2ترتیددب بدده هددا وماساچوسددت کمتددر از واریانت

هددای جدددا شددده در مهال دده . ویددروسبددوددرصددد  44/4

Saadat  گلددددده  15از  2312در سدددددا  و همکددددداران

  تنفسددی در اسددتان بوشددهر مت لدد  یددگوشددتی دارای علا

. (15) بدددود 2بددده سدددروتی  ماساچوسدددت و واریاندددت 

لای مهال ددات مولکددولی و ژنوتایپندد  بیددانگر شددیوع بددا

هدای مشدابه ویروس برونشدیت عفدونی و چدرخش جدایده

. بدده دلیددل مناسددبات اسددتدر صددن ت طیددور منهقدده 

 تجدداری بددی  کشددورهای همسددایه و شدداید ااچددار غیددر

هدای در حدا  گدردش در ید  اانونی بدی  آنهدا ویدروس

هددای منهقدده مشددابه هدد  هسددتند نقددش انتقددا  ویددروس

( نیددددز در 16) مختلدددگ توسدددد  پرندددددگان وحشددددی

یولوژی ویددروس در کشددورهای همسددایه در یدد  اپیدددم

و همکداران در  Yilmazمنهقه نیدز بایدد مدد نظدر باشدد. 

هددای جدددا شددده ترکیدده بدده شددباهت ویددروس 2316

. (13) داردهدای ایدران، چدی  و هندد را بیدان مدیویروس

Sadri ( در افغانسددتان شددیوع بددالای 2311و همکدداران )

 LX-like virusesهددای برونشددیت ژنوتیدد  ویددروس

(GI-I)  23(و-(GI 1414IS/  را گدددددزارش و شدددددباهت

هدای ایدران جددا شدده بده ویدروس /1414ISهدای ایزوله

. در مهال ددات گذشددته در کشددور کردندددو عددرار بیددان 

بدددا  /1414ISهدددای برونشدددیت نیدددز تدددوالی ویدددروس

هددای عددرار و ترکیدده و اسددراسیل شددباهت زیددادی ایزولدده

یکسدان  أر منشدتواندد بیدانگاید  امدر مدی (11، 1)داشت 

 .(12) ای  ویروس باشد

De Wit   کدده ایمنددیدارد بیددان مددی 2333در سددا 

هددای مختلددگ ویددروس وجددود متقدداط  بددی  سددروتی 

هددا هسددتند کدده در صددورت امددا برخددی سددویه ،ندددارد

تواننددد ایمنددی متقدداط  اسددتفاده بدده صددورت واکسدد  مددی

هددا ایجدداد کننددد کدده بدده آنهددا علیدده سددایر سددروتی 

protectotype  کده . بدا توجده بده اید (2) شدودگفته مدی

تددری  راه کنتددر  بیمدداری واکسیناسددیون اسددت مهدد 

نشددان داده شددده کدده واکسیناسددیون بددا دو نددوع واکسدد  

زندددده تخفیدددگ حددددت یافتددده متفددداوت از لحددداآ 
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هددای تواندد ایمنددی مناسددبی علیده تیدد ژنیکددی مددیآنتدی

تددا حدددود بیسددت سددا  (. 3)کنددد ایجدداد  IBVمختلددگ 

واکسدد  مدورد اسددتفاده در کشددور از سددروتی  ابدل تنهددا 

های ماساچوسددت بددود امددا بدده تدددری  بددا شددیوع واریتدده

جدیددد واکسیناسددیون بددا واکسدد  زنددده تخفیددگ حدددت 

نیددز انجددام شددد. شدداید بتددوان  B/213یافتدده سددروتی  

در مهال دددددات  QX جداسدددددازی ژنوتیددددد کددددداهش 

تیر أدرصددد را تدد 5/2و  4/4بدده  2315و  2312هایسددا 

بدددا دو ندددوع تیددد  متفددداوت از لحددداآ  ونواکسیناسدددی

علیدده ایدد  مناسددب ایمنددی متقدداط  بددروز و  ژنددیآنتی

 Bپدد  از شناسددایی سددروتی  (.14ژنوتیدد  دانسددت )

فددرد و وصددفی مرندددی در سددا  توسدد  بزرگمهری 213

بده منظدور واکسیناسیون علیده برونشدیت عفدونی  1118

افددزایش دامندده و وسدد ت حفاظددت پرندددگان در مقابددل 

دو یدا چندد نوبدت واکسد   لا هدای شدای ، م مدوسروتی 

 Bو  Massهددای مختلددگ سددروتی  برونشددیت بددا سددویه

بددا توجدده بددده  (.23گیدددرد )در ایددران صددورت می213

هددای اسددتراتژی واکسدد  در کشددور و اسددتفاده از واکسدد 

اسددت و بددا در نظددر گددرفت  ایدد   B213 ماساچوسددت و

بددده  /GI 1414IS)-23(نکتددده کددده واکسددد  ژنوتیددد  

واکسیناسددیون  تجدداری وجددود ندددارد احتمددالا صددورت 

تر نبددوده و نتوانسددته ثرایدد  بددر ایدد  ژنوتیدد  چندددان مدد

و هم نددان ایدد  ژنوتیدد  از  کندددشددیوع آن را کنتددر  

البتددده در ، گدددرددمدددوارد طغیدددان بیمددداری جددددا مدددی

اترگددذاری واکسیناسدددیون تنهدددا نددوع سدددویه ویدددروس 

مهدددرح نبدددوده و فاکتورهدددایی ملدددل روش اسدددتفاده و 

تیر واکسد  اتدر سدو  أتوانندد بدر میدزان تده  مدی یهتهو

 (.3) گذارندب

براسدداس نتددای  مهال دده حاضددر ویددروس بیمدداری 

واکسیناسددیون گسددترده در  دبرونشددیت عفددونی بددا وجددو

تددری  هددای تجدداری گوشددتی هم نددان یکددی از مهدد گلدده

عوامددل خسددارات ااتصددادی در صددن ت طیددور و واددوع 

کشددور محسددو  هددای تنفسددی چندددعاملی در بیمدداری

هدا و شناسدایی سدویه یدا گلده پدایش مدداوم. لدذا شودمی

هدای غالدب در گدردش در شناسدایی روندد تحدو  ژنوتی 

 شددددیوهنامهویددددروس و بدددده دنبددددا  آن ت یددددی  

اسددتفاده هددای واکسیناسددیون و یددا حتددی تغییددر واکسدد 

 شده جایگاه مهمی دارد.
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Summary 

 

Infectious bronchitis disease is one the most important diseases in poultry industry worldwide. Despite vast 

vaccination with different vaccines, the virus causes major economic losses in commercial poultry production. 

The main objective of this study was to detect infectious bronchitis virus infection in respiratory complex in broiler 

chicken flocks. Tissue samples from 35 flocks in central and south regions of Iran in 2018 and 2019 were collected 

and investigated by RT-PCR reaction. For phylogenetic analysis, Nucleotide sequence of partial S1 gene was 

amplified then evaluated. Totally from 35 flocks with vaccination history against IBV and suffering from respir-

atory problems15 flocks were positive for IBV infection (42/85 percent). Two genotypes were detected including 

GI-23 Is/1494 like (variant2) and Mass type ones. IS/1494 like viruses isolated in this study were clustered with 

other Variant2 viruses reported from Iran which have had increasing trend in recent years. Massachusetts viruses 

were not clustered with Iranian mass type viruses including vaccinal strains and had some differences. Thereafter, 

results of this study indicate that even with frequent vaccination, IBVs can cause outbreaks and severe problems 

in vaccinated chicken flocks. 
 

Key words: Infectious Bronchitis, respiratory Syndrome, PCR, Broiler flocks 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 


