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 چکیده

باش  د.  م  ی S و M ،E ،Nه  ای  یناپ  روتش  ک  اس  ت ک  ه ح  اوی    ک  رویدارای س  ا  اری  2وی  روس س  ارس کوی  د 

 . ه  دفدارد میزب ان  ACE2س  ولی  س  طحی  گیرن ده ب ه   وی روس  در ات   اانق ش مهم ی   ای ن وی  روس   Sین س طحی اپ روت 

ین ااس  یدهای پ  روت آمین  وت  والی ارتب  ان فی وژن ی  ک  ب  ر اس  اس 2وی  روس س  ارس کوی  دارزی  ابی مخ  ازن  ای  ن تحقی  باز 

تحقی  ب ت  والی باش  د. ب  رای ان   ام ای  ن  م  ی در موا  ودات مخ    پ ACE2 س   ولیگیرن  ده س  طحی  و وی  روس Sس  طحی 

اس یدهای گیرن ده س طس     ت والی آمین و  و  2وی روس س ارس کوی د    Sین س طحی  ااس یدهای پ روت   ت والی آمین و  ، کام  ژن وم 

رواب  س   xمگ  ااف زار   ن رم اس   فاده از  و ب ا  گرف  ه ش  د GenBank و  NCBI وبگ  اهاز  بر  ی حیوان  ات و انس ان   ACE2س  وا  

ا  دا ش  ده از  2ه  ای س  ارس کوی  د وی  روسن   ایج ب  ه دس  ت آم  ده نش  ان داد ک  ه   فی   وژن یکی م  ورد آن  الیز    رار گرف  ت.

در  Sین س  طحی ااس  یدهای پ  روت  پروفای    آمین  و ی بودن  د. آن  الیز  مش   رک منش  اً دارایمن  اطب الرافی  ایی مخ    پ   

ت والی  باش د. از ط رف دیگ ر     ه ا م ی   م ای ن وی روس  و س رعت اه ش در ژن و    تلیی رات زی اد  دهن ده   های مخ  پ نشان واری ه

روب اه پرن ده و  ف اش     ،  وا، ش  ر،  ف اش   ب ه حیوان اتی مانن د    زی ادی   ش باهت انس ان   ACE2ین اآمینو اسیدهای پ روت 

اه  ش ژن  ی در ناحی  ه کدکنن  ده باش  د. بن  ابر ای  ن  ه  ای مخ    پ وی  روس م  ی دهن  ده مخ  زن داش  ت ک  ه نش  ان    وار می  وه

باع ح  توان د   م ی موا ودات مخ   پ   در   ACE2ینات والی آمین و اس یدهای پ روت     تش ابه س و ای ن وی رو   Sین س طحی اپ روت 

ک  ه ای  ن پدی  ده اح م  اا س  رایت وی  روس را ب  ه   گ  رددگون  اگون حی  وانی  زنامخ  در  ی ادی  د وی  روسه  ا ظه  ور واری   ه

 .دهد افزایش می ح ی پ  از واکسیناسیون و ای اد ایمنی گروهیانسان، 

 ACE2پروتاین،   S ،2فی وژن یک، سارس کوید  آنالیز :کلیدی واژگان

 

 

                                                           
 majidbaserisalehi682@gmail.com پست الک رونیک نویسنده مساوا مکاتبه: *
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 مقدمه

ی اس  ت دار RNAو  وی  روس ک  روی، وی  روس کرون  ا

س ارس و   ه ای  بیم اری عن وان عام   ای  اد کنن ده      به که

در  2111در س اا  ای ن وی روس   . ش ود  ش نا  ه م ی   مرس

عف ون ی ش بیه ب ه     از اس  ان ه وبی کش ور چ ین     شهر ووهان

و  11ای  اد ک رد ک ه ای ن بیم اری را ب ه ن ام کوی د         الریه  ذات

عموم  اً . (2، 1) گ  زارش کردن  د 2 س  ارس کوی  دعام    آن را 

علای  م ای  ن بیم  اری ت  ب، س  رفه، درد عض  لانی،  س   گی،    

ک ه   ی تنفس ی اس ت  رحالی همراه ب ا تنگ ی اح م الی م  ا     بی

باع ح ای  اد م رگ     درع د  3ت ا   2ی زان  ب ا م در بر ی م وارد  

ه  ای  دارای پ  روتیین 2س  ارس کوی  د وی  روس گ  ردد.  م  ی

S ،M ،N  وE باش  د ک  ه نق  ش مهم  ی در بق  ای      م  ی

ب  ا وزن مولک  ولی   Sکنن  د. پ  روتیین   وی  روس ایف  ا م  ی 

دال ون ب ه تر داد زی اد ب ر روی س طس ای ن        221تا  181

وی  روس    رار دارد و در ات   اا ب  ه س   وا میزب  ان و      

. ای ن پ روتیین   کن د  نق ش مهم ی ایف ا م ی    اد عفونت ای 

ب  ا ات   اا ب  ه گیرن  ده س   ولی آن  زیم مب  دا آن یوتنس  ین 

(ACE2و )    ای   اد فرالی  ت پروت  ولی یکی شکس   ه ش  ده

ب   ه درون س    وا مهی   ا  وی   روس را و ش   رایس نف   وذ 

گیرن    ده س    ولی آن   زیم مب    دا   (. 3) نمای   د  م   ی 

آن یوتنس    ین ب    ر روی غش    ا      ارای بس    یاری از 

،    ب ، ه ای   ونی   رگ، ری ه  از ام  ه  ی انس ان ه ا  س وا

از طری ب ت زی  ه   وا  ود دارد. ای ن آن  زیم  رودهو  ه ا  ک ی ه 

موا  ب ک  اهش فش  ار    ون از  2 آن یوتنس  ینو تب  دی  

ثاب  ت  ام  روزه .(0) گ  ردد طری  ب گش  اد ک  ردن رگ م  ی 

ک   ه گیرن   ده س    ولی آن   زیم مب   دا   ش   ده اس   ت  

در س   طس  ،( ع   لاوه ب   ر انس   ان ACE2آن یوتنس   ین )

میم  ون، پرن  دگان،  م  وش،  وکچ  ه، اس  ب، ه  ای س   وا

وا ود  و بس یاری از موا ودات دیگ ر ه م      فاش  ،حشره

 (.6، 2)دارد 

ه ا موا وداتی ک املاً وابس  ه ب ه       طور ک   وی روس   به

ش وند. ب ه هم ین دلی   بق ای       میزبان در نظر گرف  ه م ی  

توان  د در طبیر  ت وابس   ه ب  ه میزب  ان و   ه  ا م  ی وی  روس

مخازن آنها باشد. ای ن مخ ازن ب ا ای  اد ش رایس مط  و        

، 9مواب رشد وی روس و حق ر بق ای آنه ا م ی گردن د )      

ی ک  ه ب  ا توا  ه ب  ه ای  ن اطلاع  ات مط  رح      س  وال(. 8

اتی و ب ا چ ه وی گ ی    چ ه موا ود  گردد این اس ت ک ه    می

   وص   ه ا و ب ه   وی روس ش دن   مخ زن توانند  اب یت  می

ویروس کرون ا را در طبیر ت داش  ه باش ند. ب رای پاس ن       

گیرن  ده س   ولی آن  زیم  ب  ه ای  ن س  واا، تحقی  ب حا   ر  

را ب   ه عن   وان مولک   وا (ACE2) مب   دا آن یوتنس   ین

( در 2، 3رن  ده وی  روس کرون  ا ب  ر اس  اس گ  زارش ه  ا )گی

وتی  دهای ژن  وم ات  والی نوک نط  ر گرف   ه و ب  ا اس   فاده از 

ت  والی آمینواس  یدهای پ  روتیین س  طحی  ،کام    وی  روس

S س ری ب ر ان  ام    ای ن مولک وا    توالی آمینو اس یدهای  و

ب  ا ه  دف آش  نایی ب  ا مخ  ازن وی  روس  فی وژن ی  ک آن  الیز

حقی ب مخ ازن وی روس کرون ا     نمای د. در ای ن ت   کرونا م ی 

)وابس     ه ب    ه منطق    ه الرافی    ایی( ک    ه باع    ح  

ه ای اح م الی در آین ده باش د ارزی ابی ش ده،        گیری همه

و س رایت ای  ن وی روس ب  ه انس ان ب  ا اس  فاده از مخ  ازن     

 گیرد. ویروس مورد ارزیابی  رار می

 ها مواد و روش

 ،در تحقیب حا  ر ت والی ژن وم کام   وی روس کرون ا      

 ای  ن Sه  ای س  طحی   اینس  یدهای پ  روت ت  والی آمینوا

 ACE2گیرن   ده س   طس س    ولی   ت   والی وی   روس و 

 ف  اش   ، ف  اش نر    بین  ی موا  ودات مخ    پ مانن  د  

ش   ر دو کوه  ان،  ف  اش برزی   ی،    وا،   ،په  ن بین  ی

دار   بیروب اه پرن ده،  ف اش س      ،ای،  ف اش   فاش  ه وه 

 GenBank و NCBI وبگ   اهاز      وار و  ف   اش می   وه 

  Mega Xاف زار   ب ا اس  فاده از ن رم   دان ود گردی د.. س پ    

ه م ردی پ ش ده و ب ا اس  فاده      های به دست آم ده   توالی

تک  رار  211از روش نیب  ورن اونینی  گ ب  ا ب  وت اس   ران 

ت  والی ژن  وم  ادام  ه  در(. 1گرف ن  د )م  ورد آن  الیز    رار  

کام  وی روس م رس نی ز ب ر اس اس منطق ه الرافی ایی        

س  پ  گردی  د.  دان   ود GenBankو   NCBI وبگ  اهاز 

و ه  ای ب  ه دس  ت آم  ده در مقایس  ه ب  ا یک  دیگر     ژن  وم

ب  ا ت  والی ژن  وم کام    وی  روس    همچن  ین در مقایس  ه  

ه ا ب ا    ت والی ای ن  . ن د مورد آنالیز   رار گرف   2سارس کوید

https://fa.wikipedia.org/wiki/%D8%B1%DA%AF_%D8%AE%D9%88%D9%86%DB%8C
https://fa.wikipedia.org/wiki/%D9%82%D9%84%D8%A8
https://fa.wikipedia.org/wiki/%DA%A9%D9%84%DB%8C%D9%87
https://fa.wikipedia.org/wiki/%D8%B1%D9%88%D8%AF%D9%87
https://fa.wikipedia.org/wiki/%D8%A2%D9%86%DA%98%DB%8C%D9%88%D8%AA%D8%A7%D9%86%D8%B3%DB%8C%D9%86
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ه م ردی پ ش دند. س پ  ب ا      اس فاده از روش بیان ش ده  

اس   فاده از روش نیب  ورن اونینی  گ ب  ا ب  وت اس   ران    

در تحقی ب حا  ر   گرف ن د.   م ورد آن الیز   رار   تکرار  211

 ه ای  ت والی ژن وم   فاع  ه  آنالیزه ای ان  ام ش ده   علاوه بر 

)ترانزیش ن و ت ران     و ن و  اه ش   کرون ا  کام  وی روس 

و  محاس  به  Mega Xاف  زار  ن  رمورژن( ب  ا اس   فاده از  

 گردید.ثبت 

 نتایج
ن   ایج ب  ه دس  ت آم  ده از ای  ن تحقی  ب نش  ان دادک  ه 

ا دا ش ده از    های کرون ای عام   بیم اری م رس     ویروس

م   ر، اتی  وپی، ا  ده و ری  اض )عربس   ان ع  رودی(      

در هم  ه ه  ا  وی  روسی دارن  د )ای  ن یکس  ان همگ  ی منش  اً

(. اگرچ  ه    رار گرف ن  د در   ت فی وژن ی  ک  ی  ک ک   د  

وی  روس کرون  ای عام    بیم  اری م  رس ا  دا ش  ده از     

(. 1)ش   ک   اداگان   ه     رار گرف   ت یای الی   ا در ک    د

ه  ای عام     کرون  ا وی  روس یدر   ت فی   وژن یکترس  یم 

 ه  ای عام    بیم  اری م  رس وی  روسو  11بیم  اری کوی  د 

ه ای س ارس    وی روس هم ه   ت والی ژن وم  دهد که  مینشان 

ب  ه دس  ت آم  ده از من  اطب الرافی  ایی مخ    پ   2کوی  د

پاکس    ان، ای   ران، انگ س    ان، آمریک   ا، هندوس    ان،   )

در ی  ک ک   د    رار   (افریق  ای ان  وبی، ترکی  ه و چ  ین  

ای ن   مش  را  نزدی ک ب ا منش اً   رتب ان  بیانگر اگرف ند که 

. از ط رف دیگ ر محاس به    (2باش د )ش ک     ه ا م ی   ویروس

نش  ان  (d=0.53) ب  ه دس  ت آم  ده ژن  وم فاع   ه س  ا  ار

 (out group) گ  روه    ارای داد ک  ه ب  ا در نظ  ر گ  رف ن

از نظ ر  (. 3)ش ک   ب وده اس ت   ای ن فاع  ه بس یار ن اچیز     

 ترانزیش   نای  بیش    رین اه   ش نقط   هن   و  اه   ش 

 ت   ران  ورژن ای  رین اه   ش نقط   ه ( و بیش   1/12)

در  .باش  د م  ی T/Uی ( مرب  ون ب  ه نوک اوتی  دها  82/6)

( 8/11) ترانزیش  نای  ح  الی ک  ه کم   رین اه  ش نقط  ه 

( مرب  ون 1/0) ت  ران  ورژنای  اه  ش نقط  ه کم   رینو 

 (.1محاسبه گردید )ادوا   Cبه نوک اوتید

 

 

 
 درخت فیلوژنتیک ویروس کرونا عامل بیماری مرس جدا شده از مناطق مختلف -1شکل 
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 و مرس (Sars- cov2) 11های عامل بیماری کوید  ترسیم درخت فیلوژنتیک کرونا ویروس -2شکل 

 

 

 

 
 و مرس (Sars cov2) 11های عامل بیماری کوید  تعیین فاصله ژنتیکی ویروس -9شکل 

 

 

 
 جدا شده از مناطق جغرافیایی مختلف های تعیین نوع جهش در ژنوم کرونا ویروس -1جدول

 
 ترانزیشن اهش اعداد تیره

 تران  ورژن اهش رنگ کماعداد 
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نش  ان داده ش  ده اس  ت  0گون  ه ک  ه در ش  ک   هم  ان

در ت فی وژن ی ک رس م ش ده دارای تر داد زی ادی ک  د       

ت   والی زی   اد در  تلیی   راتدهن   ده  اس   ت ک   ه نش   ان

ه  ای  در واری   ه  Sآمینواس  یدهای پ  روتیین س  طحی  

باش  د. ب  ر اس  اس محاس  بات ان   ام   وی  روس کرون  ا م  ی 

ح   ذف  عموم   اًتلیی   رات ش   ده در ای   ن تحقی   ب   

برض   ی ای هیس    یدین و تریپ وف   ان در  آمینواس   یده

کرون  ا و ک  اهش آمین  و اس  یدهای   ه  ای وی  روس واری   ه

 است.والین و تیروزین 

 
 2ویروس سارس کوید Sتعیین ارتباط توالی آمینو اسیدهای پروتیین سطحی  -4شکل 

 

ن   ایج ب  ه دس  ت آم  ده از ارزی  ابی ت  والی آمین  و      

س    ولی آن   زیم مب   دا گیرن   ده اس   یدهای پ   روتیین 

داد نش  ان در موا  ودات گون  اگون   ACE2آن یوتنس  ین

انس  ان  ACE2ت  والی آمین  و اس  یدهای پ  روتیین     ک  ه

روب اه پرن ده و    ، ف اش  ،ش  ر  ،نزدیک به   وا ترتیب  به

 ت والی آمین و  ع لاوه ب ر ای ن    . باش د  م ی  وار   فاش میوه

 ف  اش نر    بین  ی کم   رین  راب  ت را  ACE2اس  یدهای 

 .انسان دارد ACE2اسیدهای  به توالی آمینو

 

 در موجودات مختلف  ACE2سلولی آنزیم مبدل آنژیوتنسینگیرنده تعیین ارتباط توالی آمینو اسیدهای  -5شکل 
*Rhinolophus pearsonii, ،فاش نر  بینی   Hipposideros prettyفاش پهن بینی ، Camelus dromedaries   ،ش ر دو کوهانTadarida brasiliensis  فاش 

 Cynoplerus و دار   فاش سیب  Myotis daubentonii فاش )روباه پرنده(،  Pteropus vampyrusای،   فاش  هو Eptesicus fuscus وا، Sus scrofa برزی ی، 

phinxوار.  فاش میوه  
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 حثب
توان  د من   ر ب  ه  م  یکرون  ا وی  روس در ژن  وم اه  ش 

 2و 1س  ارس کوی  د ه  ای ادی  د و ظه  ور  ظه  ور واری   ه

 وی  روسای  ن ب  ر اس  اس گ  زارش محقق  ین . (11گ  ردد )

گیرن  ده پ    از اه  ش ی  اف ن تمای    ب  ه ات   اا ب  ه    

در   ACE2س     ولی آن    زیم مب    دا آن یوتنس    ین 

(. 11)ه  ای م ف  اوت از ام   ه انس  ان م  ی یاب  د    میزب  ان

بر  ی محقق ین ب ر اس اس تشیی د       2118اگرچه در ساا 

 ه  ای وی  روسم  وارد عن  وان ش  ده مبن  ی ب  ر ات   اا     

س  ولی آن زیم مب دا    گیرن ده  ب ه   w1v16و   w1v1کرون ا 

، عن   وان نمودن   د ک   ه بر    ی از  ACE2آن یوتنس   ین

ت   اا ب  ه     ادر ب  ه ا  RP3 ه  ای کرون  ا مانن  د  وی  روس

(. ب  ا ای  ن وا  ود ام  روزه 12) باش  د نم  ی ACE2گیرن  ده 

 در میزب  ان 2س  ارس کوی  د  اع   ی وی  روس   گیرن  ده

در نظ   ر گرف    ه  (ACE2آن   زیم مب   دا آن یوتنس   ین )

در گزارش ی عن وان گردی د ک ه      2113شود. در س اا   می

برض  ی حیوان  ات مانن  د س  رنواری چین  ی ب  دون داش   ن  

 ی ه وی روس کرون ا    ب ادی ب ر ع   علایم عفون ت دارای آن  ی  

( ک  ه دلی    آن اح م  الاً س  ا  ار م ف  اوت      2بودن  د )

 (ACE2گیرن  ده س    ولی آن  زیم مب   دا آن یوتنس   ین )  

 باشد. می

ه  ای  گون  ه ک  ه    بلاً عن  وان گردی  د وی  روس  هم  ان

 11ه  ای م  رس، س  ارس و کوی  د   کرون  ا عام    بیم  اری 

ه ا ب ه    باشد. اما با وا ود منش ش مش  را ای ن وی روس      می

ه  ای م ف  اوتی ب  ر اس  اس من  اطب   یچ  ه دلی   ی بیم  ار 

کن د. ن ی  ه ای ن تحقی ب      مخ  پ الرافی ایی ای  اد م ی   

ه  ای کرون  ای عام    بیم  اری    وی  روسنش  ان داد ک  ه  

م  رس ا  دا ش  ده از م   ر، اتی  وپی، ا  ده و ری  اض       

در   ت ی  ک ک   د  دارای )عربس   ان ع  رودی( همگ  ی  

وی روس کرون ای عام      فی وژن ی ک بودن د. در ح الی ک ه     

ش ده از ای الی ا در ک  د اداگان ه   رار      بیماری مرس ادا 

دهن  ده اهمی  ت مخ  زن ب  رای   . ای  ن یاف   ه نش  انگرف  ت

 وی  روسباش  د، چ  را ک  ه مخ  زن    وی  روس کرون  ا م  ی  

عام     بیم   اری م   رس در م    ر ، اتی   وپی و کرون   ای 

 یعربس   ان ع  رودی ش   ر و مخ  زن وی  روس کرون  ا     

. باش  د عام    بیم  اری م  رس در ای الی  ا  ف  اش م  ی     

اح م الی ن ی  ه گرف ت ک ه اه ش       توان ب ه  بنابراین می

در ای  ن وی  روس من   ر ب  ه تطبی  ب وی  روس ب  ه مخ  زن   

ن ی  ه ب ه دس ت آم ده      ک ه  اال ب ای ن  گردد.  ادید می

تری  ین ارتب  ان ت  والی آمین  و اس  یدهای پ  روتیین      از 

نش  ان داد ک ه ح   ی   2وی روس س  ارس کوی د   Sس طحی  

دارای ت  والی یکس  ان  ه  ای ا  دا ش  ده از  ف  اش وی  روس

ت  والی آمین  و حاس  به ش  ده از نزدیک  ی نبودن  د و اع  داد م

بس  یار ک  م اس  ت ک  ه    Sاس  یدهای پ  روتیین س  طحی  

ه   ا ح    ی در  دهن   ده ع   دم مش  ابهت وی   روس  نش  ان 

. بای  د در باش  د م  ی ف  اش ه  ایی یکس  ان مانن  د  مخ  زن

توان د   ه ا م ی   نظر داش ت تلیی رات در ژن وم ای ن وی روس     

گیرن ده س  ولی آن زیم     من ر به ات اا وی روس کرون ا ب ه   

در میزب  ان ادی  د ش  ده    (ACE2یوتنس  ین )مب  دا آن 

ک  ه در ای  ن رون  د ش  رایس س  رایت ب  ه انس  ان مهی  ا       

نش ان داد  حا  ر  ن  ایج تحقی ب   گردد. از طرف دیگ ر   می

انس  ان   ACE2ت  والی آمین  و اس  یدهای پ  روتیین  ک  ه 

و س  پ  ب  ه  ف  اش  ش  باهت زی  ادی ب  ه    وا، ش   ر 

  وار دارد. بن ابراین تلیی رات     روباه پرن ده و  ف اش می وه   

ک  ه اح م  الاً  کرون  ا وی روس  ین س  طحیازی ی در پ  روت ا

 اف  زایش تمای    گی  رد من   ر ب  ه در مخ  زن ع  ورت م  ی

انس  ان  ACE2گیرن  ده س   ولی ب  رای ات   اا ب  ه  وی  روس

چن  دین محق  ب مر ق  د هس   ند ک  ه پدی  ده  گ  ردد.  م  ی

ژن  ی وی  روس دو عام    مه  م   آن   ی ن  وترکیبی و تلیی  ر

عموم اً   .باش د  برای سرایت وی روس کرون ا ب ه انس ان م ی     

م اده ژن یک ی   از   طر ه ک وچکی  کس ب   دانش مندان این 

ژن کدکنن  ده پ  روتیین س  طحی   کرون  ایی ک  ه وی  روس

 1وی روس س ارس کوی د    اس ت ب ه وس ی ه    ویروس کرون ا 

، 10، 13دانن د )  ع ت سرایت این وی روس ب ه انس ان م ی    

ا  دا  2ه  ای س  ارس کوی  د  وی  روست  والی ن   ایج  .(12

نش ان داد ک ه    بدر ای ن تحقی    شده از من اطب گون اگون  

 .بودن  دیکس  انی  شدارای منش  ه  ا همگ  ی   ای  ن وی  روس 

ه  ای س  ارس   رتب  ان نزدیک  ی ب  ین وی  روس   اگرچ  ه ا
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عام    بیم  اری م  رس   کرون  ا ه  ای  و وی  روس 2کوی  د

در کش  ور  2ژن  وم س  ارس کوی  د  ا ی  راًمش  اهده نش  د. 

ک  ه گردی  ده اس  ت چ  ین ت  والی ی  ابی ش  ده و مش  خص  

ر ع  ورت ک  ه د باش  د ب  از م  ی 31111ژن ب  ا  12دارای 

توان  د من   ر ب  ه ظه  ور     ه  ا م  ی  اه  ش در ای  ن ژن 

. ن   ایج آن  الیز (16ه  ای ادی  د وی  روس گ  ردد )  واری   ه

نش  ان داد ک  ه  ای ژن  وم وی  روس س  ارس کوی  د  مقایس  ه

در چ  ین یاف  ت   2112در س  اا ک  ه  ییکرون  اوی  روس 

ش  ه ک ه   تباری بسیار نزدی ک ب ه وی روس س ارس دا     شد

ای  ن اع   ی مخ  زن . ش  ده اس  ت نف  ر 990م  رگ باع  ح 

ب وده اس ت، اگرچ ه از تر داد     ویروس  ف اش نر   بین ی    

زی  ادی گرب  ه نخ    آس  یایی و راک  ون ه  م ا  دا گردی  ده 

(. ام  روزه مش  خص گردی  ده اس  ت ک  ه    19، 16اس  ت )

مش ابه   11عام   بیم اری کوی د    2ویروس س ارس کوی د   

در س  اا باش  د ک  ه   م  ی RatG13وی  روس کرون  ای  ب  ه 

اگرچ   ه مخ   زن  ه اس   ت.در چ   ین یاف   ت ش   د 2113

ب  ه درس   ی م  ورد بررس  ی و   RatG13وی  روس کرون  ای 

 ف  اش، اون  دگان و  ارزی  ابی    رار نگرف   ه اس  ت ام  ا   

ح   ی پرن  د گ  ان مخ  زن اح م  الی ای  ن وی  روس   م  داد 

نش  ان داد  تحقی  ب حا   ر(. ن   ایج 11، 18ش  ده اس  ت )

ب  ه  انس  ان ACE2ت  والی آمین  و اس  یدهای پ  روتیین ک  ه 

ایت وی روس  توان د ع  ت س ر    برضی حیوانات اح م الاً م ی  

 به انسان باشد.

 گیری نتیجه

تشیی  د کنن  ده ه  ای ای  ن تحقی ب   یاف  ه  یط  ور ک    هب  

 11ه ای عام   بیم اری کوی د     همه وی روس منشش یکسان 

در ناحی  ه اه  ش ژن  ومی  باش  د. از ط  رف دیگ  ر    م  ی

و مش  ابهت  ی  ن وی  روسا Sپ  روتیین س  طحیکدکنن  ده 

در موا  ودات  ACE2 ت  والی آمین  و اس  یدهای پ  روتیین 

 ف  اش روب  اه پرن  ده و   ،   وا ، ش   رمخ    پ )مانن  د 

ه  ای  اح م  الاً باع  ح ای   اد واری   ه (    وار  ف  اش می  وه

گ ردد. در ای ن رون د     ادید ویروس کرون ا در مخ زن م ی   

گیرن  ده ب  رای ات   اا ب  ه   S پ  روتیین س  طحی  تمای   

انس   ان   ACE2س    ولی آن   زیم مب   دا آن یوتنس   ین 

بن ابر ای ن ن ی  ه    گ ردد.   افزایش یاف ه و سرایت آغ از م ی  

ه  ای  ای  ن تحقی  ب بی  ان کنن  ده ش  نا ت کام    مخ  زن 

 11وی  روس کرون  ا ب  رای مح  دود ک  ردن بیم  اری کوی  د  

باش   د. از ط   رف دیگ   ر ع   دم ش   نا ت ع   حیس  م   ی

ه ای   گی ری  توان د باع ح هم ه    های این ویروس م ی  مخزن

م   دد ح   ی پ    از ان   ام واکسیناس  یون و ای   اد      

 ایمنی گروهی گردد.
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Summary 

 

Sars-Cov2 has spherical shape with many spike proteins viz, M,N,E and S. S protein of this virus has major 

role in attachement of the virus to host receptor Angiotension-converting Enzyme (ACE2) protein.The purpose 

of this study was evaluation of Sars-Cov2 reservoirs by phylogenetic analysis of aminoacid sequences of S and 

Angiotension-converting Enzyme (ACE2) proteins in the differents animals. To perform the study, the whole 

genome and amino acid sequences of S protein of Sars-Cov2 and sequences of ACE2 protein of some animals 

and human were downloaded from NCBI and GenBank and subjected to phylogenetic analysis of their 

relationship using MegaX software. The results obtained indicated that all Sars-Cov2 isolated from different 

geographical areas have similar origin. On the other hand, amino acid profile of S protein in the different viral 

variants showed several sequences. In addition, amino acid sequence of Human ACE2 was very close to camels, 

swines and bats (Pteropus vampyrus and Cynoplerus phinx). Therefore, the present study showed that gene mu-

tation in surface protein coding sequence of corona virus and the similarity of ACE2 amino acid sequences in 

different animals cause emergence of the new variants of corona virus in the different reservoirs. Hence, it might 

increase the rate of transmission of the virus to human even after vaccination and herd immunity. 
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