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 عفونت موارد از آمده دست به اشری یاکلی های جدایه فیلوژنتیکی بندی دسته

 کلرمونت بندی گروه جدید روش به بجنورد شهرستان ادراری

 

 1سیدالیاس طباطبایی زاده ،3کاوه اکبرزاده شعرباف، 2، محدثه امیری1*، مجید جم یدیان مجاور1حمیدرضا فرزین

 
 ایران. مشهد، ،ش به مشهد ،یکشاورز  یآموزش و ترو قاگ،یسازی رازی، سازمان ت ق سره ت قیقاگ واکرن و سرمدماستادیار،  -1

 ایران. ،، کرمانشناسی، دانشکده دامپزشکی، دانشگاه شهید باهنر کرمان آموخته کارشناسی ارشد رشته باکتری دانش -2

 ، مشهد، ایران.الهللی امام رضا ) ( دانشگاه بین ،کامپیوترمهندسی گروه  ،استادیار -3

 

 1411 اردیبهشت 31پذیرش نهایی:   ،1411 اردیبهشت 7،  بازنگری: 1411 اسفند 11دریافت مقاله: 

 

 چکیده

هتتا در بیهتتاران مرا  تته کننتتده بتته بیهارستتتان و ههچنتتین       ( یکتتی بتتارزترین عفونتتت  UTIهتتای ادراری ) عفونتتت

هتتا  هتتای ادراری در  وامتت  و بیهارستتتان  دريتتد عفونتتت 51-15تتترین پتتاتوژن و ههچنتتین مرتتئو    شتتای  شتتیاکلییاشر

هتای فیلوژنتیت     گیتری گتروه   مننتر بته تنتو  در میتان آنهتا و شتکج       اشریشتیاکلی ها، در  ه یتت بتاکتری    نوترکیبی. است

یتا  زا  بیهتاری تتوان بته ماهیتت     آن ت لتج دارد، متی  هتا و گروهتی کته بتاکتری بته       گردد. با ت یتین هویتت ا تدادی ستویه     می

هتای   نهونته از کشتت   51ماهته ت تداد    4ی زمتانی   . در ایتن ملال ته در بتازه   یتا پتاتوژن بتودن بتاکتری پتی بترد      فلور نبی ی 

ایئهتته شهرستتتان بننتتورد متتورد   مثبتتت دارای عفونتتت ادراری ار تتا  شتتده بتته آزمایشتتگاه مرتتتقر در بیهارستتتان  تتامن   

هتتای يتتورتی رنتت   کتتانکی آگتتار دارای کلنتتی هتتای دارای بتتاکتری کتته در م تتی  کشتتت متت  گرفتتت. پلیتتت بررستتی قتترار

( IMVICهتتای بیوشتتیهیایی ) آزمتتایش  وستتیله انتتتتا  شتتدند و بتتهاشریشتتیاکلی هتتای مشتتکوک بتته  عنتتوان  دایتته بودنتتد بتته

 yjaA،chuAژن  لهتتار از و پرایهرهتتای نراحتتی شتتده PCRملال تته از روش  ایتتن هتتا يتتورگ پتتذیرفت. در تأییتتد  دایتته

،arpA  و TspE4.C2   فیلتوژنتیکی  هتای  گتروه   هتت ت یتینC ،F ،E ،B2 ،B1 ،A  و  D      استتفاده گردیتد. در ایتن ملال ته

  AدريتتدD  (11 ،)دريتتدB1 (11 ،)دريتتدF (22  ،)دريتتدB2 (24  ،)هتتای فیلتتوژنتیکی بتته ترتیتت   میتتزان فراوانتتی گتتروه

هتتای متتورد ملال تته بتتا کهتت  روش  دیتتد    دريتتد( مشتتاهده گردیتتد. تهتتامی  دایتته   1) Eدريتتد( و  1) Cدريتتد(،  1)

هتتای متتورد ملال تته نیتت  گونتتاگونی از   بنتتدی بودنتتد. در میتتان  دایتته  بنتتدی فیلتتوژنتیکی کلرمونتتت قابتتج دستتته  دستتته

 های فیلوژنتیکی مشاهده گردید. گروه

 بندی نیو کلرمونت ، گروهدراریعفونتت منتاری ا، اشریشیاکلی اوروپاتوژنی  ی کلیدی:ها واژه

 

 

 

                                                           
 m.jamshidian@rvsri.ac.ir نویرنده مرئو  مکاتبه:رت الکترونی  پ *
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 مقدمه
هتتای  تتترین عفونتتت  عفونتتت ادراری یکتتی از شتتای   

هتتای عفتونی بتتا منشتتأ باکتریتتایی   رایت  در میتتان بیهتتاری 

 هتای  پتاتوژن  حضتور  بته  ادراری دستتگاه  استت. عفونتت  

 یکتی  و شتود  متی  انت    ادراری دستتگاه  درون میکروبتی 

 برتتری  و سترپایی  بیهتاران  در هتا  عفونتت  تترین  شتای   از

هتتتتای  بتتتاکتری (. 1باشتتتتد ) متتتی  بیهارستتتتان  در

 انتروکوکتتتو ، میتتترابیلی  پروتئتتتو ، شتتتیاکلییاشر

تتترین  مهتت  ستتاپروفیتیکو  استتتافیلوکوکو و  فکتتالی 

. ایتتن باشتتند ی عفونتتت ادراری متتی عوامتتج اینتتاد کننتتده

عفونتتت بالبتتاس در بتتتش اعمهتتی از بیهتتاران ستترپایی و   

گتتردد. از  بیهتتاران برتتتری در بیهارستتتان مشتتاهده متتی 

تتوان بته  نرتیت افتراد      عوامج مد ر در ایتن عفونتت متی   

هتتای  و ستتن افتتراد اشتتاره نهتتود بالبتتاس کودکتتان در رده   

گردنتد   سنی گوناگون بیشتتر بته ایتن عفونتت دلتار متی      

 عفونتت  عامتج  تترین  شتای   ،اشریشتیاکلی  (. باکتری3، 2)

 ارگانیرت   ایتن  . استت  شتده  شتناخته  ادراری منتاری 

 ادراری هتای  عفونتت  تهتامی  دريتد  41عامتج   ههچنتین 

 مراکتز  بته  کننتده  مرا  ته  بیهتاران  در شتده  شتناخته 

 (.5، 4است ) درمانی

 هتتای  دایتته فیلتتوژنی آنتتالیز و فیلوتایپینتت 

 و تکتتاملی ستتیر ت یتتین  هتتت روشتتی اشریشتتیاکلی

 هتای  بررستی  . استت  بتاکتری  ایتن  زایتی  بیهتاری  قابلیتت 

ژنتیکتی   تیییتراگ  و تکتاملی  ستیر  روی بتر  شتده  اننتام 

 ستاختار  نمتر  از بتاکتری  ایتن  دهتد  می نشان اشریشیاکلی

 از تیییتراگ ناشتی   م ترض  در کهتی  میتزان  بته  ژنتیکتی 

 باعتث  اشریشتیاکلی  ویوگتی  ایتن  استت  ژنتیکی نوترکیبی

 ای گونته  داختج  مورفیرت   پلتی  بررستی  در کته  است شده

 اعتقتاد  م ققتین  از برختی  .(1کنتد )  پیتدا  فتراوان  کاربرد

 از بتتاکتری ایتتن زای هتتای بیهتتاری ستتویه کتته دارنتتد

 کته  م نتی  بتدین  .انتد  گرفتته  منشأ نل  فريت های سویه

 اکترتا   بتا  یتا  و موتاستیون  بته دنبتا    هتا  بتاکتری  ایتن 

 قابلیتت  پ ستهیدی  یتا  و کرومتوزمی  حتدگ  هتای  اپترن 

 حضتور  آن نتینته  کته  آورنتد،  متی  دست را به زائی بیهاری

 هتتای  ه یتتت در زا بیهتتاری متتلتت  هتتای کلتتون

 (.7، 1است ) اشریشیاکلی

کلرمونتتت و ههکتتاران یتت  آزمتتایش  2111در ستتا  

PCR  هتتای  گانته  هتتت شناستایی ژن   ستهchuA, yjaA, 

TspE4.C2  بنتتدی فیلتتوژنتیکی بتتاکتری     هتتت دستتته

استتا  بتتاکتری ابتتدا  نهودنتتد کتته بتتر ایتتن  اشریشتتیاکلی

 ,A, B1هتای  تتوان در یکتی از گتروه    را متی  اشریشتیاکلی 

B2, D ( پتت  از کشتت  ایتتن روش در ستتا  1قتترار داد .)

ای بتتته دلیتتتج آستتتانی و   ، بتتته شتتتکج گرتتتترده 2111

ستترعتش متتورد استتتفاده قتترار گرفتتت. ایتتن روش بتتر     

 chuAتتتریپلک  بتتوده کتته در آن دو ژن    PCRی  پایتته

ختتار  بشتتایی( و  ی آهتتن  ی گیرنتتده )ژن کتتد کننتتده 

yjaAی یتت  پتتروتئین شتتناخته نشتتده( و   ، )کتتد کننتتده

عنتوان بتشتی از یت      کته اخیتراس بته    DNAی  ی  قل ته 

شتتود  شتتود، ردیتتابی متتی ژن لیپتتاز استتتراز شتتناخته متتی 

دريتتتد  15تتتتا  11بنتتتدی  (. در ایتتتن روش دستتتته 1)

نتور   هتای گونتاگون بته    هتا و زیرتتگاه   ها در میزبتان  سویه

هتا بته    دند امتا کرتری از ستویه   شت  بندی می ي ی  دسته

شتتدند. در  نتتور اشتتتباه اختاايتتی تشتتتیب داده متتی  

کلرمونتتتت و ههکتتتارانش یتتت  ژن هتتتد   2113ستتتا  

را بتته ستته ژن قبلتی اضتتافه کردنتتد   arpAاضتافی بتته نتام   

هتتتای  (. در نتتتی اضتتتافه شتتتدن ایتتتن ژن  دایتتته  4)

 ,B2,C ,D ,E ، F،Aهتای  در یکتی ازگتروه  اشریشتیاکلی  

B1  در فیلوژنتیتت  ت لیتتج و تنزیتته گیرنتتد. قتترار متتی 

هتتای ختتار   کتته ستتویه دهتتد متتی نشتتان  هتتان سراستتر

و مقتتدار  B2هتتای  بیشتتتر در گتتروه اشریشتتیاکلیای  روده

ی کامنرتتا   گیرنتتد. ستتویه قتترار متتی Dکهتتری در گتتروه  

و  B1هتای   بنتدی در گتروه   این بتاکتری نبتج ایتن نبقته    

A (.11، 4گیرند ) قرار می 

هتتتد  از اننتتتام ایتتتن پتتتووهش بررستتتی میتتتزان   

هتتتتای فیلتتتتوژنتیکی و شناستتتتایی  پراکنتتتتدگی گتتتتروه

 اشریشتتتیاکلیهتتتای  هتتتای فیلتتتوژنتیکی  دایتتته گتتتروه

دستتت آمتتده از متتوارد عفونتتت ادراری شهرستتتان      بتته

 باشد. بندی کلرمونت می بننورد به روش  دید دسته



 دست آمده از عفونت ادراری ... های اشریشیاکلی به بندی فیلوژنتیکی جدایه دسته
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 ها مواد و روش

هونتته از ن 51ماهتته  4در ایتتن ملال تته در بتتازه زمتتانی 

هتتای  هتتای مثبتتت دارای عفونتتت ادراری )پلیتتت   کشتتت

کتانکی   دارای باکتری کته در م تی  کشتت م تی  مت      

هتتای يتتورتی رنتت    آلهتتان( دارای کلنتتی-آگتتار )متترک

بودنتتتد( ار تتتا  شتتتده بتتته آزمایشتتتگاه مرتتتتقر در     

ایئهتته شهرستتتان بننتتورد بتتا رضتتایت   بیهارستتتان  تتامن

هتتای  ایشبیهتتاران فتتو  متتورد بررستتی قتترار گرفتتت. آزمتت

و  TSIهتتای  هتتا )ترتتت بیوشتتیهیایی  هتتت تأییتتد  دایتته

و ستتتیتراگ  پروستتتکوئر-ووگتتت ستتتیتراگ، متیتتتج رد، 

(IMViCيورگ پذیرفت.-( )مرک ) )آلهان 

در ایتتن  DNAبتترای استتتترا   : DNA اسففت را 

ملال تته از روش  وشتتاندن استتتفاده شتتد. در ایتتن روش  

-ابتدا بتاکتری را روی م تی  لوریتا برتتانی آگتار )مترک      

ستتاعت در دمتتای   24آلهتتان( کشتتت داده و بتته متتدگ   

گتتراد قتترار داده شتتدند. پتت  از اتهتتام   در تته ستتانتی 37

از تتتت   DNAزمتتتان انکوباستتتیون بتتترای استتتتترا    

(. ابتتتدا 11گردیتتد ) دستتت آمتتده استتتفاده هتتای بتته کلنتتی

متتاکرولیتر آ  مقلتتر استتتریج بتته درون  351بتته میتتزان 

های استتریج انتقتا  داده شتد و ستپ  یت        میکروتیو 

هتتا در دستتتگاه   کلنتتی در آن حتتج گردیتتد. میکروتیتتو   

در تته  41آلهتتان( در دمتتای -هیتینتت  بتت ک )اپنتتدور 

دقیقته قترار داده شتدند.     11گراد بته متدگ زمتان     سانتی

 -21دقیقتته در فریتتزر در دمتتای    5 ستتپ  بتته متتدگ  

هتتا ستترد گردیتتد و بتته   گتتراد میکروتیتتو  در تته ستتانتی

هتتا ورتکتت  شتتدند و در     انیتته میکروتیتتو   11متتدگ 

 12دقیقته، بتا سترعت     2هتا بته متدگ     نهایت میکروتیو 

آلهتتتان( شتتتدند.  -هتتتزار دور ستتتانترفیوژ )اپنتتتدور   

هتتا بتته آرامتتی از دستتتگاه ختتار  شتتدند و     میکروتیتتو 

لیتتتتر از متتتای  رویتتتی آنهتتتا بتتته داختتتج   متتتاکرو 251

هتتای استتتریج  دیتتدی منتقتتج گردیتتد      میکروتیتتو 

(11.) 

 نیففاز مففورد هفای  ژن ردیففابی جهفت  PCR روش

ملال ته از   ایتن  در: فیلفوژنتیکی  بنفدی  گفروه  جهفت 

 yjaA،chuAژن  لهتتار پرایهرهتتای نراحتتی شتتده از 

،arpA   و TspE4.C2هتتای  گتتتروه  هتتتت ت یتتتین 

استتتفاده D  و  C ،F ،E ،B2 ،B1 ،Aفیلتتوژنتیکی

هتای مربتو  بته ایتن پتووهش در       گردید. تهامی واکتنش 

میکرولیتتتر مرتتتر  11 میکرولیتتتر کتته شتتامج 21حنتت  

میکرولیتتتر از  2/1، کتتره(، BIOFACTمتتیک  آمتتاده ) 

 DNAآوران، ایتتتران(،  هتتتر یتتت  از پرایهرهتتتا )ژن فتتتن 

میکرولیتتتر و آ  مقلتتر    3هتتای متتورد نمتتر     بتتاکتری 

واکتتنش اضتتافه گردیتتد. تبتتدیج استتتریج تتتا حنتت  کلتتی 

لهارتتتایی بتتا افتتزودن یتت    PCRروش  دیتتد بتته یتت  

کتته دو هتتد  را دنبتتا    arpAژن هتتد  دیگتتر بتته نتتام  

عنتتوان یتت  کنتتتر  داخلتتی در  ( ایتتن ژن بتته1کنتتد:  متتی

واکتتنش عهتتج خواهتتد کتترد لتترا کتته بتتا افتتزودنش هتتر   

هشتتت فیلتتوگروه متتورد ملال تته حتتداقج یتت  م اتتو    

PCR  .بررستتی ایتتن ژن  دیتتد  2 تولیتتد خواهنتتد کتترد )

هتتایی کتته مت لتتج بتته    کهتت  خواهتتد کتترد تتتا ستتویه   

 Dنتور اشتتباه در فیلتوگروه     بتوده و قتب س بته    Fفیلوگروه 

 arpAانتد مشتتب شتوند، لترا کته ژن       بندی شتده  دسته

حضتتور دارد. بتترای  Fو  B2هتتا بتته  تتز  در تهتتام فیلتتوگروه

یتت  پرایهتتر   Cو  Eتشتتتیب هرکتتدام از دو فیلتتوگروه  

 (.1ی نراحی شد )اختااي

ی زمتتانی متتورد نمتتر م اتتویگ  پتت  از نتتی برنامتته

PCR  دريتتد الکتروفتتورز گردیدنتتد   1بتتر روی ژ  آگتتارز

( متتتتورد Optigo ISOGENEو نتتتتتای  بتتتتا ژ  داک )

 بررسی قرار گرفت.
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 مطالعه این در استفاده مورد پلیمراز ای زنجیره واکنش محصول اندازه و پرایمرها توالی -1 جدول

 منب  (bp) محصول اندازه پرایمر توالی هدف ژن پرایمر

chuA.1b 

chuA.2 
chuA ATGGTACCGGACGAACCAAC 

TGCCGCCACTACCAAAGACA 
211 11 

yjaA.1b 

yjaA.2b 
yjaA CAAACGTGAAGTGTCAGGAG 

AATGCGTTCCTCAACCTGTG 
211 11 

TspE4C2.1b 

TspE4C2.2b 
TspE4.C2 CACTATTCGTAAGGTCATCC 

AGTTTATCGCTGCGGGTCGC 
152 12 

AceK.f 

ArpA1.r 
arpA AACGCTATTCGCCAGCTTGC 

TCTCCCCATACCGTACGCTA 
311  14 

 

بتترای شناستتایی  : PCR محصففولات الکتروفففورز

هتتای متتورد نمتتر  هتتا و تتتوالی هتتایی کتته از نمتتر ژن ستتویه

بتتتر روی ژ   PCRمثبتتتت بودنتتتد، تهتتتامی م اتتتویگ 

، ویتتتور بتتته ههتتتراه رنتتت  گتتترین  دريتتتد 1آگتتتارز

تهیته   TBE. بتدین منمتور ابتتدا بتافر     ندالکتروفورزگردید

هتتتا در آن  شتتتد، و پتتت  از ستتتاخت ژ  آگتتتارز، نهونتتته

 .ندالکتروفورز شد

 نتایج

دستت   نتتای  بته  : فیلفوژنتیکی  بنفدی  گفروه  نتایج

. بتر  دیت گردتفرتیر   3آمده از این پتووهش نبتج  تدو     

دستتت آمتتده بیشتتترین میتتزان فراوانتتی  استتا  نتتتای  بتته

دريتتد( و  24بتتوده ) B2هتتا در گتتروه فیلتتوژنتیکی   دایتته

 B1 (11دريتتتتدF (22  ،)هتتتتای فیلتتتتوژنتیکی  گتتتتروه

و دريتتدC (1  )دريتتدA  (1  ،)دريتتدD (11 ،)دريتتد(،

E (1 .ب د از آن قرار گرفتند )دريد 

 (20) فیلوژنتیکی جدید بندی گروه تفسیر -3 جدول

 TspE4.C2 (152bp) yjaA (211bp) chuA (288bp) arpA (400bp) گروه

A - - - + 

B1 + - - + 

F - - + - 

B2 - + + - 

B2 + + + - 
B2 + - + - 

A or C - + - + 

D or E - - + + 
D or E + - + + 

 

 
 مطالعه مورد های جدایه فیلوژنتیکی بندی گروه -1 شکل

 (BIOFACT، کره) M: lad 100bp  
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 مطالعه مورد های جدایه فیلوژنتیکی بندی گروه -2 شکل

 (BIOFACT، کره) M: lad 100bp 

 

 گیری نتیجه و بحث
 تتتتترین شتتتتای  از یکتتتتی( UTI) ادراری عفونتتتتت

 توستت  بیهتتاری ایتتن. استتت باکتریتتایی هتتای عفونتتت

 تترین  شتای   امتا  شتود  متی  اینتاد  باکتریایی متتل  عوامج

توستت   عفونتتت ادراری .(12استتت ) اشرشتتیاکلی عامتتج

منفتتی و  زای باکتریتتایی )گتترم برتتیاری از عوامتتج بیهتتاری

مثبتتتت( و قتتتارلی در دستتتتگاه ادراری اینتتتاد     گتتترم

 UTI بتتالینی متتدیریت حاضتتر، حتتا  (. در13) گتتردد متتی

 هتتای ستتویه از ناشتتی هتتای عفونتتت افتتزایش دلیتتج بتته

E.coli متتتداو  میکروبتتی ضتتد عوامتتج برابتتر در کتته 

  هتانی  عهتده  مشتکج  انتد بته یت     کترده  اینتاد  مقاومت

قبلتتی  گانتته ستته PCR روش. (14تبتتدیج شتتده استتت ) 

 لهتتار بتته را E. coli هتتای ستتویه ههتته )روش کلرمونتتت(

کنتتد  تقرتتی  متتی D و A ،B1  ،B2فیلتتوژنتیکی، گتتروه

 استتت داده نشتتان فیلوژنتیتت  ت لیتتج و تنزیتته. (15)

اشریشتتیاکلی  .ای روده ختتار  بتتاکتری هتتای ستتویه کتته

 ت لتتج D گتتروه ت تتداد کهتتی بتته و B2 گتتروه بتته م هتتویس

 (.15) دارند

در بوشتتهر بتته  2115پتتور و ههکتتاران در ستتا   ایتتران

هتتتای  بنتتتدی فیلتتتوژنتیکی در  دایتتته  بررستتتی گتتتروه

دست آمتده از بیهتاران مبتت  بته عفونتت       به یاکلیشیاشر

 141پتتور ت تتداد   ی ایتتران ادراری پرداختنتتد. در ملال تته 

 دایتته متتورد بررستتی قتترار گرفتتت و بتته روش  دیتتد     

دستت   بنتدی شتدند. بتر استا  نتتای  بته       کلرمونت دسته

پتتتور و ههکتتتاران بیشتتتترین   آمتتتده از ملال تتته ایتتتران 

 B2  بتته گتتروه هتتای فیلتتوژنتیکی مربتتو پراکنتتدگی گتتروه

 E (3/4هتتای فیلتتوژنتیکی   دريتتد( بتتوده و گتتروه  3/34)

هتتای  و گتتروه دريتتدB1 (5 )دريتتدC (4/1  ،)، (دريتتد

F و D (4/2 ( ب د از آن قرار گرفتند )11دريد.) 

در اوگانتتدا بتته   2121ههکتتاران در ستتا    و یاودوکتت

بیتتوتیکی و ههچنتتین مقایرتته دو  بررستتی مقاومتتت آنتتتی

هتتتتای  تیکی در  دایتتتتهبنتتتتدی فیلتتتتوژن روش گتتتتروه

دستت آمتده از متوارد عفونتت ادراری بته       بته  یاکلیشیاشر

هتتتتای کلرمونتتتتت و روش  دیتتتتد کلرمونتتتتت     روش

 دایتتتته دارای مقاومتتتتت   31پرداختنتتتتد. در بتتتتین  

هتتتای  بیتتتوتیکی بیشتتتترین پراکنتتتدگی گتتتروه   آنتتتتی

فیلتتوژنتیکی ملال تته اودوکتتی و ههکتتاران مربتتو  بتته     

 B2 (4/12هتتتتای  دريتتتتد( و گتتتتروه 1/11) Aگتتتتروه 

 E (1/1دريتتتد( و  1/1) DدريتتتدB1 (7/4 ،)دريتتتد(،

 (.17قرار گرفتند ) Aترتی  ب د از گروه  دريد( به

در یاستتو  بتته   2117برومنتتد و ههکتتاران در ستتا   

بیتتوتیکی و ههچنتتین   هتتای مقاومتتت آنتتتی   بررستتی ژن

هتتای فیلتتوژنتیکی بتته روش   بنتتدی گتتروه بررستتی دستتته

دستتت  بتته یاکلیشتتیاشرهتتای   دیتتد کلرمونتتت در  دایتته



 حمیدرضا فرزین و همکاران
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بیهتار مبتت  بته عفونتت ادراری پرداختنتد.       124آمتده از  

دستتت آمتتده از پتتووهش برومنتتد نشتتان داد کتته  نتتای  بتته 

هتتای فیلتتوژنتیکی   بیشتتترین میتتزان پراکنتتدگی گتتروه   

( بتتوده و دريتتد 4/31) B2مربتو  بتته گتتروه فیلتوژنتیکی   

 D (3/4دريتتد( گتتروه  2/13) C هتتای فیلتتوژنتیکی هگتترو

دريتتد( ب تتد از آن قتترار گرفتنتتد  1/3) Aگتتروه  (،دريتتد

(11.) 

تتتوان  بنتدی  دیتتد کلرمونتتت متتی  بتا تو تته بتته گتتروه 

توانتتد بتتا  زئیتتاگ و دقتتت و  گفتتت کتته ایتتن تکنیتت  متتی

هتتتتای  بنتتتتدی ایزولتتتته حراستتتیت بیشتتتتتری گتتتتروه 

نتتور دقیتتج و  را تفکیتت  ستازد و ایزولتته بته   اشریشتیاکلی 

م ایتت   مناستت  در  ایگتتاه ختتود قتترار گیتترد. از  هلتته 

تتتوان بتته کتت  بتتودن ت تتداد نهونتته و   ایتتن پتتووهش متتی

زا  هتای بیهتاری   بنتدی ستویه   ههچنین عدم مقایرته گتروه  

 زا اشاره نهود. های بیر بیهاری با سویه

 سپاسگزاری

 آزمایشتتگاه کارکنتتان از نویرتتندگان وستتیله بتتدین

 ستتازی ستترم و واکرتتن ت قیقتتاگ"ت قیقتتاگ مدسرتته

 در کوششتی  هتیي  از شر  کشتور کته   شها  ش به"رازی

 و تشتکر  دریت  ننهودنتد،   ملال ته  ایتن  اننتام  راستتای 

 نهایند. می قدردانی
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Summary 

 

Urinary Tract Infections (UTIs) are one of the most common infections in hospitalized patients and Esche-

richia coli is the most common pathogen and is also responsible for 50-85% of urinary tract infections in com-

munities and hospitals. Recombinations in Escherichia coli bacterial populations lead to diversity among them 

and the formation of phylogenetic groups. By determining the ancestral identity of the strains and the group to 

which the bacterium belongs, the pathogenic nature or natural flora of the bacterium can be understood. In this 

study, in a period of 4 months, 50 samples of positive cultures with urinary tract infections were referred to the 

laboratory located in Samen Al-A'meh Hospital in Bojnourd. Bacterial plates containing pink colonies in 

McConkey agar medium were selected as suspected Escherichia coli isolates and biochemical tests (IMVIC) 

were performed to confirm the isolates. In this study, four genes yjaA, chuA, arpA and TspE4.C2 were used to 

determine phylogenetic groups C, F, E, B2, B1, A and D. Further, the frequency of phylogenetic groups were 

B2 (24%), F (22%), B1 (18%), D (16%), A (8%), C (6%) and E (6%), respectively. All studied isolates could be 

classified using the new Clermont phylogenetic classification method. A variety of phylogenetic groups were 

observed among the studied isolates. 

 

Key words: Uropathogenic Escherichia coli, Urinary tract infection, New Clermont grouping 

 

 


